dsRed-UASpBacnsf
13903 nt

Location of Features:

Left piggyBac Insertion Sequence: bases 7-10

3XP3 eyeless Promoter/Enhancer: bases 1082-1287

EGFP CDS: bases 1340-2059

SV40 3’ UTR: bases 2094-2321

D. melanogaster K10 3’ UTR (complement): bases 2342-3762
dsRed2 CDS (complement): bases 3794-4471

Internal Ribosome Entry Site (complement): bases 4506-4757

Hsp70 minimal promoter (complement): bases 4905-4981

7XUAS-A Sites (complement): bases 5010-5356

2X GAGA Sites (complement): bases 5393-5450
D. melanogaster Mini-white gene (complement): bases 5524-9645

Right piggyBac Insertion Sequence: bases 10414-10417

Ampicillin resistance CDS (complement): bases 11713-12573

Sequence:

TATTATTTAACCCTAGAAAGATAATCATATTGTGACGTACGTTAAAGATAATCATGCGTAAAATTGACGCATGTGTTTTATCGGTCTGTATATCGAGGTTTATTTATTAATTTGAATAGATATTAAGTTTTATTATATTTACACTTACATACTAATAATAAATTCAACAAACAATTTATTTATGTTTATTTATTTATTAAAAAAAAACAAAAACTCAAAATTTCTTCTATAAAGTAACAAAACTTTTAAACATTCTCTCTTTTACAAAAATAAACTTATTTTGTACTTTAAAAACAGTCATGTTGTATTATAAAATAAGTAATTAGCTTAACTTATACATAATAGAAACAAATTATACTTATTAGTCAGTCAGAAACAACTTTGGCACATATCAATATTATGCTCTCGACAAATAACTTTTTTGCATTTTTTGCACGATGCATTTGCCTTTCGCCTTATTTTAGAGGGGCAGTAAGTACAGTAAGTACGTTTTTTCATTACTGGCTCTTCAGTACTGTCATCTGATGTACCAGGCACTTCATTTGGCAAAATATTAGAGATATTATCGCGCAAATATCTCTTCAAAGTAGGAGCTTCTAAACGCTTACGCATAAACGATGACGTCAGGCTCATGTAAAGGTTTCTCATAAATTTTTTGCGACTGACTTTGAACCTTTTCTCCCTTGCTACTGACATTATGGCTGTATATAATAAAAGAATTTATGCAGGCAATGTTTATCATTCCGTACAATAATGCCATAGGCCACCTATTCGTCTTCCTACTGCAGGTCATCACAGAACACATTTGGTCTAGCGTGTCCACTCCGCCTTTAGTTTGATTATAATACATAACCATTTGCGGTTTACCGGTACTTTCGTTGATAGAAGCATCCTCATCACAAGATGATAATAAGTATACCATCTTAGCTGGCTTCGGTTTATATGAGACGAGAGTAAGGGGTCCGTCAAAACAAAACATCGATGTTCCCACTGGCCTGGAGCGACTGTTTTTCAGTACTTCCGGTATCTCGCGTTTGTTTGATCGCACGGTTCCCACAATGGTTAATTCGAGCTCGCCCGGGGATCTAATTCAATTAGAGACTAATTCAATTAGAGCTAATTCAATTAGGATCCAAGCTTATCGATTTCGAACCCTCGACCGCCGGAGTATAAATAGAGGCGCTTCGTCTACGGAGCGACAATTCAATTCAAACAAGCAAAGTGAACACGTCGCTAAGCGAAAGCTAAGCAAATAAACAAGCGCAGCTGAACAAGCTAAACAATCGGGGTACCGCTAGAGTCGACGGTACCGCGGGCCCGGGATCCACCGGTCGCCACCATGGTGAGCAAGGGCGAGGAGCTGTTCACCGGGGTGGTGCCCATCCTGGTCGAGCTGGACGGCGACGTAAACGGCCACAAGTTCAGCGTGTCCGGCGAGGGCGAGGGCGATGCCACCTACGGCAAGCTGACCCTGAAGTTCATCTGCACCACCGGCAAGCTGCCCGTGCCCTGGCCCACCCTCGTGACCACCCTGACCTACGGCGTGCAGTGCTTCAGCCGCTACCCCGACCACATGAAGCAGCACGACTTCTTCAAGTCCGCCATGCCCGAAGGCTACGTCCAGGAGCGCACCATCTTCTTCAAGGACGACGGCAACTACAAGACCCGCGCCGAGGTGAAGTTCGAGGGCGACACCCTGGTGAACCGCATCGAGCTGAAGGGCATCGACTTCAAGGAGGACGGCAACATCCTGGGGCACAAGCTGGAGTACAACTACAACAGCCACAACGTCTATATCATGGCCGACAAGCAGAAGAACGGCATCAAGGTGAACTTCAAGATCCGCCACAACATCGAGGACGGCAGCGTGCAGCTCGCCGACCACTACCAGCAGAACACCCCCATCGGCGACGGCCCCGTGCTGCTGCCCGACAACCACTACCTGAGCACCCAGTCCGCCCTGAGCAAAGACCCCAACGAGAAGCGCGATCACATGGTCCTGCTGGAGTTCGTGACCGCCGCCGGGATCACTCTCGGCATGGACGAGCTGTACAAGTAAAGCGGCCTAAGCGATCGCTCAGGCCGCGACTCTAGATCATAATCAGCCATACCACATTTGTAGAGGTTTTACTTGCTTTAAAAAACCTCCCACACCTCCCCCTGAACCTGAAACATAAAATGAATGCAATTGTTGTTGTTAACTTGTTTATTGCAGCTTATAATGGTTACAAATAAAGCAATAGCATCACAAATTTCACAAATAAAGCATTTTTTTCACTGCATTCTAGTTGTGGTTTGTCCAAACTCATCAATGTATCTTAAAGCTTATCGATACGCGTACGGCGCGCCAAAGCTTGGCTGCAGCCAATCCGCCGCACCCTCAGCTCCAAAGCACGCATATGACCCGTGAGCAGGCAGAGAAACGCAGGCGGATAGGAGTCACTAGCGCAGTTCTGTATAGCCTGCACTATCAAGCCGAAGAGCTGGTAGATATTGATGAGCACATAGTTTCTGGTGGAGTGCATCCAGTCAACGCCGAACCAGGCCGGATACAGGAGCTCTCGATCCGGGCGAACGACCACGCGGACGCAACTCAAAGTAGTGCCAAATACGAAAATACTGGCAAAGGTGCGGAAAGTGCCCTGTGCGATATTCACTTCCTTCCTCAAGGCAGAAATCTCCTCGGGATCGCCCACCAGCCGGGCTCTAGCGTCCATGAGCCTTAGGAGAGAGCGAATCTCATGGAGCTGCTTCCTCACCATGTACACATTCGCAAACTTCAAATTGGCCACAATATCGGTAATAGTTATGGTCAGGTTCTCGCACAATCCGGCCATGTTGGTGGTGAACAGCAGCCTGGCCAGCAAGCTCAAGGGAAACAGCACGGTGACCACCAAGTTGACCGTAATGGAGTATACCACGTAAAGCAGGCTTGAAACGCCCGGAGGACGCATCAGGCCAGTGAGCTCCCAAACGCGCCAGTGGTAGTACACAGCACTGTGGGTGTTCAGTTTGAAATCCTCTTGCTTCTCCATTGTCTCGGTTACCTTTGGTCAAATCCATGGGTTCTATTGCCTATATACTCTTGCGATTACCAGTGATTGCGCTATTAGCTATTAGATGGATTGTTGGCCAAACTTGTCGCTTAAGTGGCTGGGAATTGTAACCGTAGGCCCGAGTGTAATGATCCCCCATAAAAAGTTTTCGCAATGCCTTTATTTTTTGTTGCAAATCTCTCTTTATTCTGCGGTATTCTTCATTATTGCGGGGATGGGGAAAGTGTTTATATAGAAGCAACTTACGATTGAACCCAAATGCACCTGACAAGCAAGGTCAAAGGGCCAGATTTTTAAATATATTATTTAGTCTTAGGACTCTCTATTTGCAATTAAATTACTTTGCTACCTGAGGGTTAAATCTTCCCCATTGATAATAATAATTCCACTATATGTTCAATTGGGTTTCACCGCGCTTAGTTACATGACGAGCCCTAATGAGCCGTCGGTGGTCTATAAACTGTGCCTTACAAATACTTGCAACTCTTCTCGTTTTGAAGTCAGCAGAGTTATTGCTAATTGCTAATTGCTAATTGCTTTTAACTGATTTCTTCGAAATTGGTGCTATGTTTATGGCGCTATTAACAAGTATGAATGTCAGGTTTAACCAGGGGATGCTTAATTGTGTTCTCAACTTCAAAGGCAGAAATGTTTACTCTTGACCATGGGTTTAGGTATAATGTTATCAAGCTCCTCGAGGCGCGCCTAGGCCGGCCTTAATTAAGCGGCCGCGGGCCCTACAGGAACAGGTGGTGGCGGCCCTCGGTGCGCTCGTACTGCTCCACGATGGTGTAGTCCTCGTTGTGGGAGGTGATGTCCAGCTTGGCGTCCACGTAGTAGTAGCCGGGCAGCTGCACGGGCTTCTTGGCCATGTAGATGGACTTGAACTCCACCAGGTAGTGGCCGCCGTCCTTCAGCTTCAGGGCCTTGTGGGTCTCGCCCTTCAGCACGCCGTCGCGGGGGTACAGGCGCTCGGTGGAGGCCTCCCAGCCCATGGTCTTCTTCTGCATCACGGGGCCGTCGGAGGGGAAGTTCACGCCGATGAACTTCACCTTGTAGATGAAGCAGCCGTCCTGCAGGGAGGAGTCCTGGGTCACGGTCGCCACGCCGCCGTCCTCGAAGTTCATCACGCGCTCCCACTTGAAGCCCTCGGGGAAGGACAGCTTCTTGTAGTCGGGGATGTCGGCGGGGTGCTTCACGTACACCTTGGAGCCGTACTGGAACTGGGGGGACAGGATGTCCCAGGCGAAGGGCAGGGGGCCGCCCTTGGTCACCTTCAGCTTCACGGTGTTGTGGCCCTCGTAGGGGCGGCCCTCGCCCTCGCCCTCGATCTCGAACTCGTGGCCGTTCACGGTGCCCTCCATGCGCACCTTGAAGCGCATGAACTCGGTGATGACGTTCTCGGAGGAGGCCATGGTGGCGGGGCCCGGCGCGCCCTCGAGCCTGCAGCTAAATATACTTTGAACACTTAAGTACAATGTACAGTTGCGTAGCCTAATCTTAGTTAGTGTGTAGTTGTTGTGTGAGGTATAAAATGATTTTCGCTTTGCTGTTCCTCTATTTGGTGTCTTGGCCAAAAATGACGAAATTAACCTGCCCCTCGTCTCTCGATTTGGTAGAAAATCTCGTCTCCTTGGTGTTTTTTGATCCTTAAGTAGCCTTATCCTCTAGTTGGTATTCCTCAATTTTGATTTTGAAACTGCAGGTCTAGAGTTTAAACAAGCTTGAATTCAGATCTGGATCCACTAGTGGCCGGCCTTAATTAAGCGGCCGCGGGCCCGGCGCGCCTTTAAATCGATTGTTTAGCTTGTTCAGCTGCGCTTGTTTATTTGCTTAGCTTTCGCTTAGCGACGTGTTCACTTTGCTTGTTTGAATTGAATTGTCGCTCCGTAGACGAAGCGCCTCTATTTATACTCCGGCGCTCTTTTCGCCGGATCCGGCTATCGACTCGACCCTTGCCGGAGGACAGTACTCCGCCAGCCCGGAGGACAGTACTCCGCCTTGCCGGAGGACAGTACTCCGCCAGCCCGGAGGACAGTACTCCGCCTTGCCGGAGGACAGTACTCCGCCAGCCCGGAGGACAGTACTCCGCCTTGCCGGAGGACAGTACTCCGCCAGCCCGGAGGACAGTACTCCGCCTTGCCGGAGGACAGTACTCCGCCAGCCCGGAGGACAGTACTCCGCCTTGCCGGAGGACAGTACTCCGCCAGCCCGGAGGACAGTACTCCGCCTTGCCGGAGGACAGTACTCCGCCAGCCCGGAGGACAGTACTCCGCCTTGGAGGCCTAAGCTTGATGACCTCGAGAAAGAGAGAGAGAAGAGAAGAGAGAGAACATTCGAGAAAGAGAGAGAGAAGAGAAGAGAGAGAACATTCGAGGGGGGGCTAGAGCGGCCAATTCTAGTATGTGGCGCGCCCTCGAGCCTGCAGGTCTAGAGTTTAAACAAGCTTGAATTCAGATCTGGATCCACTAGTTCCAGTGAAATCCAAGCATTTTCTAAATTAAATGTATTCTTATTATTATAGTTGTTATTTTTGATATATATAAACAACACTATTATGCCCACCATTTTTTTGAGATGCATCTACACAAGGAACAAACACTGGATGTCACTTTCAGTTCAAATTGTAACGCTAATCACTCCGAACAGGTCACAAAAAATTACCTTAAAAAGTCATAATATTAAATTAGAATAAATATAGCTGTGAGGGAAATATATACAAATATATTGGAGCAAATAAATTGTACATACAAATATTTATTACTAATTTCTATTGAGACGAAATGAACCACTCGGAACCATTTGAGCGAACCGAATCGCGCGGAACTAACGACAGTCGCTCCAAGGTCGTCGAACAAAAGGTGAATGTGTTGCGGAGAGCGGGTGGGAGACAGCGAAAGAGCAACTACGAAACGTGGTGTGGTGGAGGTGAATTATGAAGAGGGCGCGCGATTTGAAAAGTATGTATATAAAAAATATATCCCGGTGTTTTATGTAGCGATAAACGAGTTTTTGATGTAAGGTATGCAGGTGTGTAAGTCTTTTGGTTAGAAGACAAATCCAAAGTCTACTTGTGGGGATGTTCGAAGGGGAAATACTTGTATTCTATAGGTCATATCTTGTTTTTATTGGCACAAATATAATTACATTAGCTTTTTGAGGGGGCAATAAACAGTAAACACGATGGTAATAATGGTAAAAAAAAAAAACAAGCAGTTATTTCGGATATATGTCGGCTACTCCTTGCGTCGGGCCCGAAGTCTTAGAGCCAGATATGCGAGCACCCGGAAGCTCACGATGAGAATGGCCAGACCCACGTAGTCCAGCGGCAGATCGGCGGCGGAGAAGTTAAGCGTCTCCAGGATGACCTTGCCCGAACTGGGGCACGTGGTGTTCGACGATGTGCAGCTAATTTCGCCCGGCTCCACGTCCGCCCATTGGTTAATCAGCAGACCCTCGTTGGCGTAACGGAACCATGAGAGGTACGACAACCATTTGAGGTATACTGGCACCGAGCCCGAGTTCAAGAAGAAGCCGCCAAAGAGCAGGAATGGTATGATAACCGGCGGACCCACAGACAGCGCCATCGAGGTCGAGGAGCTGGCGCAGGATATTAGATATCCGAAGGACGTTGACACATTGGCCACCAGAGTGACCAGCGCCAGGCAGTTGAAGAAGTGCAGCACTCCGGCCCGCAGTCCGATCATCGGATAGGCAATCGCCGTGAAGACCAGTGGCACTGTGAGAAAAAGCGGCAATTCGGCAATCGTTTTGCCCAGAAAGTATGTGTCACAGCGATAAAGTCGACTTCGGGCCTCCCTCATAAAAACTGGCAGCTCTGAGGTGAACACCTAAATCGAATCGATTCATTAGAAAGTTAGTAAATTATTGAAATGCAAATGTATTCTAAACATGACTTACATTTATCGTGGCAAAGACGTTTTGAAAGGTCATGTTGGTCAGGAAGAGGAAGATGGCTCCGTTGATATTCATCACACCCACTTGCGTGAGTTGTTGGCCCAAAAAGATGAGGCCAATCAAGATGGCAACCATCTGCAAATTAAAATGTTACTCGCATCTCATTAATATTCGCGAGTTAAATGAAATTTATTTATCTTCTGCAAAACTATAAACTATACATCTCATTGAAAAAAACTAAGAAGGGTGTGGAATCAGGCAATTCTATCTAAAATCTAGCGAATTTGTTTCCAAGAATTGTAAGCGTTATATCATTTGTTTCCACTGGAACCACTCACCGTTGTCTGAATAAGTCGCACTTTTACGAGGAGTGGTTCCTTGAGCACCGACAGCCAGGATCGCCACAGGACCGCCCGGAACTGCATGAACCAGGTGGCCTTGTAGGTGTACCCATTCTCCGGCTGCTCCAGTGGCTTCTCCAGATTTTTGGTGGCCAACAACTGCTCCATATCCCGGGCTACTTTGCTAATGGCAAAATTGTCGCATATCTTGGCGATCCGATCACGGGACTCGATCTCCCGTCCGGGCACAACGGCCAACACCTGTACGTAAAAGTCCGCCGGATTGTAGTTGGTAGGACACTGGGCACCCACGCTGGATAGGAGTTGAGATGTTATGTAATACTAGATACCCTTAATAAACACATCGAACTCACTAGGAAAAGAAGTCGACGGCTTCGCTGGGAGTGCCCAAGAAAGCTACCCTGCCCTCGGCCATCAGAAGGATCTTGTCAAAGAGCTCAAACAGCTCGGAAGACGGCTGATGAATGGTCAGGATGACGGTCTTGCCCTTCTGCGACAGCTTCTTCAGCACCTGGACGACGCTGTGGGCGGTAAAGGAGTCCAGTCCGGAGGTGGGCTCATCGCAGATCAGAAGCGGCGGATCGGTTAGAGCCTCGGAGGCGAATGCCAGACGCTTCCTTTCTCCGCCGGACAGACCTTTCACCCTGCCGGGCACACCGATGATCGTGTGCTGACATTTGCTGAGCGAAAGCTCCTGGATCACCTGATCCACGCGGGCCACTCGCTGCCGATAGGTCAGATGTCGTGGCATCCGCACCATGGCTTGGAAAATCAGGTGTTCCCTGGCCGTTAGGGAGCCGATAAAGAGGTCATCCTGCTGGACATAGGCGCACCTGGCCTGCATCTCCTTGGCGTCCACAGGTTGGCCATTGAGCAGTCGCATCCCGGATGGCGATACTTGGATGCCCTGCGGCGATCGAAAGGCAAGGGCATTCAGCAGGGTCGTCTTTCCGGCACCGGAACTGCCCATCACGGCCAAAAGTTCGCCCGGATAGGCCACGCCGCAAACTGAGTTTCAAATTGGTAATTGGACCCTTTATTAAGATTTCACACAGATCAGCCGACTGCGAATAGAAACTCACCGTTCTTGAGCAAATGTTTCCTGGGCGCCGGTATGTGTCGCTCGTTGCAGAATAGTCCGCGTGTCCGGTTGACCAGCTGCCGCCATCCGGAGCCCGGCTGATTGACCGCCCCAAAGATGTCCATATTGTGCCAGGCATAGGTGAGGTTCTCGGCTAGTTGGCCGCTCCCTGAACCGGAGTCCTCCGGCGGACTGGGTGGCCGGAGCGTGCCGTAGTTTTTGGCCTGCCCGAAGCCCTGGTTAATGCAGCTCTGCGAAGCCGCTCCGCTGTCACCCTGCAATGATAGGGGATCTCAAATATCAACTACAAGCGTTATGCTCATCTAACCCCGAACAAAAAGTACCCCGAAGTATCCTACGAAGTAGGTTTATACTTTTATTTATTTTTTGTGCATCTAGGATCAGCTTAAAATATCTGGTTGTTATATTTTTTGTAAAAAAGAATATAGTCGAAAATGAATGCCTTTAGATGTCTTGATCATGATATGATCTCAAAAATTGTCTTATATAGCGAGAACAGCTACCAGAATAATCTGTTTCGTGTCACTATTTGTTTGTGCAATTGCGGTTTGGGATTTTTGTGGGTCGCAGTTCTCACGCCGCAGACAATTTGATGTTGCAATCGCAGTTCCTATAGATCAAGTGAACTTAAGATGTATGCACATGTACTACTCACATTGTTCAGATGCTCGGCAGATGGGTGTTTGCTGCCTCCGCGAATTAATAGCTCCTGATCCTCTTGGCCCATTGCCGGGATTTTTCACACTTTCCCCTGCTTACCCACCCAAAACCAATCACCACCCCAATCACTCAAAAAACAAACAAAAATAAGAAGCGAGAGGAGTTTTGGCACAGCACTTTGTGTTTAATTGATGGCGTAAACCGCTTGGAGCTTCGTCACGAAACCGCTGACAAAATGCAACTGAAGGCGGACATTGACGCTACGTAACGCTACAAACGGTGGCGAAAGAGATAGCGGACGCAGCGGCGAAAGAGACGGCGATATTTCTGTGGACAGAGAAGGAGGCAAACAGCGCTGACTTTGAGTGGAATGTCATTTTGAGTGAGAGGTAATCGAAAGAACCTGGTACATCAAATACCCTTGGATCGAAGTAAATTTAAAACTGATCAGATAAGTTCAATGATATCCAGTGCAGTAAAAAAAAAAAATGTTTTTTTTATCTACTTTCCGCAAAAATGGGTTTTATTAACTTACATACATACTAGTGGCCGAATTCGAATGGCCATGGGACGTCGACCTGAGGTAATTATAACCCGGGCCCTATATATGGATCCAATTGCAATGATCATCATGACAGATCTGACAATGTTCAGTGCAGAGACTCGGCTACGCCTCGTGGACTTTGAAGTTGACCAACAATGTTTATTCTTACCTCTAATAGTCCTCTGTGGCAAGGTCAAGATTCTGTTAGAAGCCAATGAAGAACCTGGTTGTTCAATAACATTTTGTTCGTCTAATATTTCACTACCGCTTGACGTTGGCTGCACTTCATGTACCTCATCTATAAACGCTTCTTCTGTATCGCTCTGGACGTCATCTTCACTTACGTGATCTGATATTTCACTGTCAGAATCCTCACCAACAAGCTCGTCATCGCTTTGCAGAAGAGCAGAGAGGATATGCTCATCGTCTAAAGAACTACCCATTTTATTATATATTAGTCACGATATCTATAACAAGAAAATATATATATAATAAGTTATCACGTAAGTAGAACATGAAATAACAATATAATTATCGTATGAGTTAAATCTTAAAAGTCACGTAAAAGATAATCATGCGTCATTTTGACTCACGCGGTCGTTATAGTTCAAAATCAGTGACACTTACCGCATTGACAAGCACGCCTCACGGGAGCTCCAAGCGGCGACTGAGATGTCCTAAATGCACAGCGACGGATTCGCGCTATTTAGAAAGAGAGAGCAATATTTCAAGAATGCATGCGTCAATTTTACGCAGACTATCTTTCTAGGGTTAAAAAAGATTTGCGCTTTACTCGACCTAAACTTTAAACACGTCATAGAATCTTCGTTTGACAAAAACCACATTGTGGCCAAGCTGTGTGACGCGACGCGCGCTAAAGAATGGCAAACCAAGTCGCGCGAGCGTCGACTCTAGAGGATCCCCGGGTACCGAGCTCGAATTCGTAATCATGTCATAGCTGTTTCCTGTGTGAAATTGTTATCCGCTCACAATTCCACACAACATACGAGCCGGAAGCATAAAGTGTAAAGCCTGGGGTGCCTAATGAGTGAGCTAACTCACATTAATTGCGTTGCGCTCACTGCCCGCTTTCCAGTCGGGAAACCTGTCGTGCCAGCTGCATTAATGAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGTATTGGGCGCTCTTCCGCTTCCTCGCTCACTGACTCGCTGCGCTCGGTCGTTCGGCTGCGGCGAGCGGTATCAGCTCACTCAAAGGCGGTAATACGGTTATCCACAGAATCAGGGGATAACGCAGGAAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGAGATTATCAAAAAGGATCTTCACCTAGATCCTTTTAAATTAAAAATGAAGTTTTAAATCAATCTAAAGTATATATGAGTAAACTTGGTCTGACAGTTACCAATGCTTAATCAGTGAGGCACCTATCTCAGCGATCTGTCTATTTCGTTCATCCATAGTTGCCTGACTCCCCGTCGTGTAGATAACTACGATACGGGAGGGCTTACCATCTGGCCCCAGTGCTGCAATGATACCGCGAGACCCACGCTCACCGGCTCCAGATTTATCAGCAATAAACCAGCCAGCCGGAAGGGCCGAGCGCAGAAGTGGTCCTGCAACTTTATCCGCCTCCATCCAGTCTATTAATTGTTGCCGGGAAGCTAGAGTAAGTAGTTCGCCAGTTAATAGTTTGCGCAACGTTGTTGCCATTGCTACAGGCATCGTGGTGTCACGCTCGTCGTTTGGTATGGCTTCATTCAGCTCCGGTTCCCAACGATCAAGGCGAGTTACATGATCCCCCATGTTGTGCAAAAAAGCGGTTAGCTCCTTCGGTCCTCCGATCGTTGTCAGAAGTAAGTTGGCCGCAGTGTTATCACTCATGGTTATGGCAGCACTGCATAATTCTCTTACTGTCATGCCATCCGTAAGATGCTTTTCTGTGACTGGTGAGTACTCAACCAAGTCATTCTGAGAATAGTGTATGCGGCGACCGAGTTGCTCTTGCCCGGCGTCAATACGGGATAATACCGCGCCACATAGCAGAACTTTAAAAGTGCTCATCATTGGAAAACGTTCTTCGGGGCGAAAACTCTCAAGGATCTTACCGCTGTTGAGATCCAGTTCGATGTAACCCACTCGTGCACCCAACTGATCTTCAGCATCTTTTACTTTCACCAGCGTTTCTGGGTGAGCAAAAACAGGAAGGCAAAATGCCGCAAAAAAGGGAATAAGGGCGACACGGAAATGTTGAATACTCATACTCTTCCTTTTTCAATATTATTGAAGCATTTATCAGGGTTATTGTCTCATGAGCGGATACATATTTGAATGTATTTAGAAAAATAAACAAATAGGGGTTCCGCGCACATTTCCCCGAAAAGTGCCACCTGACGTCTAAGAAACCATTATTATCATGACATTAACCTATAAAAATAGGCGTTTCACGAGGCCCTTTCGTCTCGCGCGTTTCGGTGATGACGGTGAAAACCTCTGACACATGCAGCTCCCGGAGACGGTCACAGCTTGTCTGTAAGCGGATGCCGGGAGCAGACAAGCCCGTCAGGGCGCGTCAGCGGGTGTTGGCGGGTGTCGGGGCTGGCTTAACTATGCGGCATCAGAGCAGATTGTACTGAGAGTGCACCATATGCGGTGTGAAATACCGCACAGATGCGTAAGGAGAAAATACCGCATCAGGCGCCATTCGCCATTCAGGCTGCGCAACTGTTGGGAAGGGCGATCGGTGCGGGCCTCTTCGCTATTACGCCAGCTGGCGAAAGGGGGATGTGCTGCAAGGCGATTAAGTTGGGTAACGCCAGGGTTTTCCCAGTCACGACGTTGTAAAACGACGGCCAGTGCCAAGCTTTGTTTAAAAATATAACAAAATTGTGATCCCACAAAATGAAGTGGGGCAAAATCAAATAATTAATAGTGTCCGTAAACTTGTTGGTCTTCAACTTTTTGAGGAACACGTTGGACGGCAAATCCGTGACTATAACACAAGTTGATTTAATAATTTTAGCCAACACGTCGGGCTGCGTGTTTTTTGCCGACGCGTCTGTGTACACGTTGATTAACTGGTCGATTAAACTGTTGAAATAATTTAATTTTTGGTTCTTCTTTAAATCTGTGATGAAATTTTTTAAAATAACTTTAAATTCTTCATTGGTAAAAAATGCCACGTTTTGCAACTTGTGAGGGTCTAATATGAGGTCAAACTCAGTAGGAGTTTTATCCAAAAAAGAAAACATGATTACGTCTGTACACGAACGCGTATTAACGCAGAGTGCAAAGTATAAGAGGGTTAAAAAATATATTTTACGCACCATATACGCATCGGGTTGATATCGTTAATATGGATCAATTTGAACAGTTGATTAACGTGTCTCTGCTCAAGTCTTTGATCAAAACGCAAATCGACGAAAATGTGTCGGACAATATCAAGTCGATGAGCGAAAAACTAAAAAGGCTAGAATACGACAATCTCACAGACAGCGTTGAGATATACGGTATTCACGACAGCAGGCTGAATAATAAAAAAATTAGAAAC

