Sequence: VALIUM22_9033.dna (Circular / 9033 bp)
Enzymes: Unique 6+ Cutters (28 of 666 total) Unique Cutters Bold
Features: 24 total

(CAP binding site)

SbfI (783)

BbvCI - BpulOI (1237)

(7421) Nael
(7419) NgoMIV
(7318) Dralll

VALIUM22_9033
9033 bp

(6472) PFIMI

(6252) EcoNI
EcoRI (2923)

Eagl - NotlI (3373)
PspOMI (3482)
Apal (3486)

Nhel (3540)
BmtI (3544)
(5456) BsaBI %Xbal (3577)
BgIII (3585)

(5151) Rsrll / PpuMI (3624)
(4965) Mlul Agel (3746
(4950) BspEI* P J ( )

(4924) SgrDI ox
(4720) BmgBI
(4711) PfIFI - Tth111I Stul (4620)
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eee gttggactcaagacgatagttaccggataaggcgcagcggtcgggctgaacgGGG 55
GGTTCGTGCACACAGCCCAGCTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACC 110
TACAGCGTGAGCTATGAGAAAGCGCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAG 165
GTATCCGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGG 220
GGAAACGCCTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTCTGACTTGAGC 275
GTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGAGCCTATGGAAAAACGCCAGCAA 330
CGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTGCTGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTT 385
CCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTG 440
ATACCGCTCGCCGCAGCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGC 495
GGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAA 550
TGCAGCTGGCACGACAGGTTTCCCGACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAA 605
TTAATGTGAGTTAGCTCACTCATTAGGCACCCCAGGCTTTACACTTTATGCTTCC 660
GGCTCGTATGTTGTGTGGAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGC 715
TATGACCATGATTACGCCAAGCGCGCAATTAACCCTCACTAAAGGGAACAAAAGC 770
TGGAGCTCCTGCAGGTTGTTGGTTGGCACACCACAAATATACTGTTGCCGAGCAC 825
AATTGATCGGCTAAATGGTATGGCAAGAAAAGGTATGCAATATAATAATCTTTTA 880
TTGGGTATGCAACGAAAATTTGTTTCGTCAACGTATGCAATATTCTTTATTAAAA 935
GAGGGTATGCAATGTATTTTATTAAAAACGGGTATGCAATATAATAATCTTTTAT 990
TGGGTATGCAACGAAAATTTGTTTCGTCAAAGTATGCAATATTTTTTATTAAAAG 1045
AGGGTATGCAATGTATTTTATTAAAAACGGGTATGCAATAAAAAATTATTTGGTT 1100
TCTCTAAAAAGTATGCAGCACTTATTTTTTGATAAGGTATGCAACAAAATTTTAC 1155
TTTGCCGAAAATATGCAATGTTTTTGCGAATAAATTCAACGCACACTTATTACGT 1210
GGCCACTGCAGCCAATCCGCCGCACCCTCAGCTCCAAAGCACGCATATGACCCGT 1265
GAGCAGGCAGAGAAACGCAGGCGGATAGGAGTCACTAGCGCAGTTCTGTATAGCC 1320
TGCACTATCAAGCCGAAGAGCTGGTAGATATTGATGAGCACATAGTTTCTGGTGG 1375
AGTGCATCCAGTCAACGCCGAACCAGGCCGGATACAGGAGCTCTCGATCCGGGCG 1430
AACGACCACGCGGACGCAACTCAAAGTAGTGCCAAATACGAAAATACTGGCAAAG 1485
GTGCGGAAAGTGCCCTGTGCGATATTCACTTCCTTCCTCAAGGCAGAAATCTCCT 1540
CGGGATCGCCCACCAGCCGGGCTCTAGCGTCCATGAGCCTTAGGAGAGAGCGAAT 1595
CTCATGGAGCTGCTTCCTCACCATGTACACATTCGCAAACTTCAAATTGGCCACA 1650
ATATCGGTAATAGTTATGGTCAGGTTCTCGCACAATCCGGCCATGTTGGTGGTGA 1705
ACAGCAGCCTGGCCAGCAAGCTCAAGGGAAACAGCACGGTGACCACCAAGTTGAC 1760
CGTAATGGAGTATACCACGTAAAGCAGGCTTGAAACGCCCGGAGGACGCATCAGG 1815
CCAGTGAGCTCCCAAACGCGCCAGTGGTAGTACACAGCACTGTGGGTGTTCAGTT 1870
TGAAATCCTCTTGCTTCTCCATTGTCTCGGTTACCTTTGGTCAAATCCATGGGTT 1925
CTATTGCCTATATACTCTTGCGATTACCAGTGATTGCGCTATTAGCTATTAGATG 1980
GATTGTTGGCCAAACTTGTCGCTTAAGTGGCTGGGAATTGTAACCGTAGGCCCGA 2035
GTGTAATGATCCCCCATAAAAAGTTTTCGCAATGCCTTTATTTTTTGTTGCAAAT 2090
CTCTCTTTATTCTGCGGTATTCTTCATTATTGCGGGGATGGGGAAAGTGTTTATA 2145
TAGAAGCAACTTACGATTGAACCCAAATGCACCTGACAAGCAAGGTCAAAGGGCC 2200
AGATTTTTAAATATATTATTTAGTCTTAGGACTCTCTATTTGCAATTAAATTACT 2255
TTGCTACCTGAGGGTTAAATCTTCCCCATTGATAATAATAATTCCACTATATGTT 2310
CAATTCGGTTTCACCGCGCTTAGTTACATGACGAGCCCTAATGAGCCGTCGGTGG 2365
TCTATAAACTGTGCCTTACAAATACTTGCAACTCTTCTCGTTTTGAAGTCAGCAG 2420
AGTTATTGCTAATTGCTAATTGCTAATTGCTTTTAACTGATTTCTTCGAAATTGG 2475
TGCTATGTTTATGGCGCTATTAACAAGTATGAATGTCAGGTTTAACCAGGGGATG 2530
CTTAATTGTGTTCTCAACTTCAAAGGCAGAAATGTTTACTCTTGACCATGGGTTT 2585
AGGTATAATGTTATCAAGCTCCTCGAGTTAACGTTACGTTAACGTTAACGTTCGA 2640
GGTCGACCAATTCCGCGGCTCTAGTTCTTTGCAATCTGTAAGCATAAGCAAAGAA 2695
AAAATGGGTTAGCTAATGAGTTTTATAACTGCGTATTATTTGAAAATATCAAAAA 2750
TGTATACAAAAACATATTTTCAATATTTTCAAAGTGTATTTTTAGGGGTTGTTAA 2805
TCGTGTGTGATGCCTACCTGATGCCAACAATTGTCTAGCAGATCAGAACTAGTTT 2860
GCTCTAGGTGCATATGTCCACTCTAGTAATTCAGTTTTAGTTTCAACTCCGATGT 2915
CTCGCCTGAATTCACATCGACTGAAATCCCTGGTAATCCGTTTTAGAATCCATGA 2970
TAATAATTTTTTGGATGATTGGGAGCTTTTTTTGCACGTTCAAAATTTTTTGCAA 3025
CCCCTTTTTGGAAACGAACACCACGGTAGGCTGCGAAATGCCCATACTGTTGAGC 3080
AATTCACGTTCATTATAAATGTCGTTCGCGGGCGCAACTGCAACTCCGATAAATA 3135
ACGCGCCCAACACCGGCATAAAGAATTGAAGAGAGTTTTCACTGCATACGACGAT 3190
TCTGTGATTTGTATTCAGCCCATATCGTTTCATAGCTTCTGCCAACCGAACGGAC 3245
ATTTCGAAGTACTCAGCGTAAGTGATGTCCACCTCGATATGTGCATCTGTAAAAG 3300
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CAATTGTTCCAGGAACCAGGGCGTATCTCTTCATAGCCTTATGCAGTTGCTCTCC 3355
TCTAGTGGTGAAGGGGGCGGCCGCGGAGCCTGCTTTTTTGTACAAAGTTGGCATT 3410
ATAAAAAAGCATTGCTCATCAATTTGTTGCAACGAACAGGTCACTATCAGTCAAA 3465
ATAAAATCATTATTTGGGGCCCGAGCTTAAGACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCG 3520
TGACTGGGAAAACATCCATGCTAGCGGCTGAATATGGGATGTTTTATGGGATGTT 3575
TTCTAGAACAGATCTCAATTCTGATCCCCGGGCGGGTACCAATGAACAGGACCTA 3630
ACGCACAGTCACGTTATTGTTTACATAAATGATTTTTTTTACTATTCAAACTTAC 3685
TCTGTTTGTGTACTCCCACTGGTATAGCCTTCTTTTATCTTTTCTGGTTCAGGCT 3740
CTATCACCGGTTTTCAAAAAAAAATTCGTCCGCACACAACCTTTCCTCTCAACAA 3795
GCAAACGTGCACTGAATTTAAGTGTATACTTCGGTAAGCTACGGCTGTCGACGAG 3850
TCTCCGCTCGGAGGACAGTACTCCGCTCGGAGGACAGTACTCCGCTCGGAGGACA 3905
GTACTCCGCTCGGAGGACAGTACTCCGCTCGGAGGACAGTACTCCGACCTGCGGA 3960
TCCATAACTTCGTATAGCATACATTATACGAAGTTATCCATGGGAGTCTCCGCTC 4015
GGAGGACAGTACTCCGCTCGGAGGACAGTACTCCGCTCGGAGGACAGTACTCCGC 4070
TCGGAGGACAGTACTCCGCTCGGAGGACAGTACTCCGACCTGCCTGCAGATAACT 4125
TCGTATAGCATACATTATACGAAGTTATAAGCTGGTACTACTAGTGTTGTTGGTT 4180
GGCACACCACAAATATACTGTTGCCGAGCACAATTGATCGGCTAAATGGTATGGC 4235
AAGAAAAGGTATGCAATATAATAATCTTTTATTGGGTATGCAACGAAAATTTGTT 4290
TCGTCAACGTATGCAATATTCTTTATTAAAAGAGGGTATGCAATGTATTTTATTA 4345
AAAACGGGTATGCAATATAATAATCTTTTATTGGGTATGCAACGAAAATTTGTTT 4400
CGTCAAAGTATGCAATATTTTTTATTAAAAGAGGGTATGCAATGTATTTTATTAA 4455
AAACGGGTATGCAATAAAAAATTATTTGGTTTCTCTAAAAAGTATGCAGCACTTA 4510
TTTTTTGATAAGGTATGCAACAAAATTTTACTTTGCCGAAAATATGCAATGTTTT 4565
TGCGAATAAATTCAACGCACACTTATTACGTGGCCAACTAGTGTACCGAATTAGG 4620
CCTTCTAGTGGATCAATTCGGCTTGTCGACATGCCCGCCGTGACCGTCGAGAACC 4675
CGCTGACGCTGCCCCGCGTATCCGCACCAGCCGACGCCGTCGCACGTCCCGTGCT 4730
CACCGTGACCACCGCGCCCAGCGGTTTCGAGGGCGAGGGCTTCCCGGTGLCGCCGC 4785
GCGTTCGCCGGGATCAACTACCGCCACCTCGACCCGTTCATCATGATGGACCAGA 4840
TGGGTGAGGTGGAGTACGCGCCCGGGGAGCCCAAGGGCACGCCCTGGCACCCGCA 4895
CCGCGGCTTCGAGACCGTGACCTACATCGTCGACGGTACCTGAAGCCGAATTGAT 4950
CCGGAGAGCTCCCAACGCGTTGGATGCAGCCTCGAGATCGATGATATCAAGCTTG 5005
GATTTGTGTGCGCCGCACTTTCACCTCAAGTGATTGATAATTCCCAGCCTATCTG 5060
GCAGTGCCCATCGCCCAGATCACCGACTGTGCAATCAGTCGGAACTGGAGCTCTC 5115
TCGCTCTGTTATCGGTTCGCTGGGGTCTCATCTCCGGTCCGCTGGCGGAGATCAG 5170
TTCGCCAGCATCCGCCGCTCGAGGAGTCACGATCTGATCTGAGCTGTGCACCATG 5225
AGCTGTCCCTATGCAGGAAACGGGTGAGCACCAGCACGTGCTGTCCAGGAATGCC 5280
AATCGATCTTCAGTTCTGCGATTCAATTCAAACCCATACAGAAACGATCACGATG 5335
ATTCGGCGGTGCCATTAACCACGGAAGTGGGCAAAATCTATGGAGAGTATCTGAT 5390
GCTGGACAAACTGCTGGATGCCCAGTGTATGCTGTCCGAGGAGGACAAGCGACCC 5445
GTGCACGATGAGCATCTGTTCATCATCACGCACCAGGGTGAGTAGGTTTACAACT 5500
TTGATGACAACACTCAATGGCATTTAAGTACCTTCGCCACAGCCTACGAGCTTTG 5555
GTTCAAGCAGATCATCTTTGAGTTCGACTCCATACGAGACATGTTGGATGCAGAG 5610
GTCATCGATGAAACCAAGACGCTGGAGATTGTCAAGCGACTGAACCGAGTGGTTC 5665
TGATTCTAAAAGTGAGTGCTTTCTGAATCTCTTACCAAAATCCGTTTATAACTTC 5720
CTTTGTACAGCTCCTGGTGGACCAAGTGCCCATTCTGGAGACCATGACCCCGCTA 5775
GACTTCATGGACTTCCGCAAGTACCTGGCACCCGCATCTGGTTTTCAGTCGCTGC 5830
AGTTCCGTTTGATCGAGAACAAGCTGGGAGTTCTGACAGAGCAGCGGGTGAGATA 5885
CAACCAGAAGTACTCGGATGTCTTTAGCGACGAGGAGGCGCGGAACTCGATTCGC 5940
AACTCGGAGAAAGATCCCTCGCTACTGGAGCTAGTGCAGCGATGGCTGGAGAGGA 5995
CGCCCGGACTGGAGGAGAGTGGCTTCAACTTCTGGGCCAAGTTTCAGGAGAGCGT 6050
CGATCGATTCCTGGAGGCGCAGGTACAGAGCGCCATGGAGGAGCCCGTGGAGAAG 6105
GCGAAAAACTACCGCCTCATGGACATTGAGAAGCGACGCGAGGTGTATCGCTCCA 6160
TCTTTGATCCGGCAGTGCACGATGCACTGGTGCGTCGTGGGGATCGCCGGTTTAG 6215
CCATCGTGCCCTTCAGGGAGCCATCATGATCACCTTCTATAGGGATGAACCCAGG 6270
TTCAGCCAACCACACCAGTTGCTCACCCTGCTCATGGACATCGACTCGTTAATAA 6325
CCAAGTGGAGATGTAAGTATTGCATTCTTTGATACTCTTTTATAAATATATCTTA 6380
TGTTTAAGACTGGTTTTCCTAACCAAATACTTTCTATTCCCGCCGCAGACAATCA 6435
CGTGATCATGGTGCAACGCATGATTGGATCCCAACAGTTGGGCACTGGTGGCTCG 6490
TCTGGATATCAATATCTGCGCTCCACTCTCAGGTGATCATCGCAGATGTGATTAT 6545
ATCGGGGATCAATGAACTCAAACTGTTCTCCCTTTGTTTTTTTTTGGTTTCAGTG 6600
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ATCGGTACAAGGTGTTTCTGGATCTGTTCAATCTGTCCACTTTTCTGATTCCCCG 6655
CGAGGCGATTCCACCGCTGGACGAGACCATTCGCAAGAAACTGATCAACAAAAGT 6710
GTCTGACAATCGGCAGGGTATCCAATTCGTCAATGTTTGGCTATGCGTTGTTTGT 6765
TCTGCCTACTGTTTTGTCGTTTTGGTGTAATAAAATTACTTGTTTAGTCTTTGTT 6820
ATCACATTTGATGTGTTCCTTTTCTTTATGTCTGACATATAATACATATAACATA 6875
ACAAAATAAATCCAAGCTTGTACCCAATTCGCICCTATAGTGAGTCGTATTACGCG 6930
CGCTCACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGTTACCC 6985
AACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCCTTTCGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGA 7040
GGCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGCGAATGGAAA 7095
TTGTAAGCGTTAATATTTTGTTAAAATTCGCGTTAAATTTTTGTTAAATCAGCTC 7150
ATTTTTTTAACCAATAGGCCGAAATCGGCAAAATCCCTTATAAATCAAAAGAATA 7205
GACCGAGATAGGGTTGAGTGTTGTTCCAGTTTGGAACAAGAGTCCACTATTAAAG 7260
AACGTGGACTCCAACGTCAAAGGGCGAAAAACCGTCTATCAGGGCGATGGCCCAC 7315
TACGTGAACCATCACCCTAATCAAGTTTTTTGGGGTCGAGGTGCCGTAAAGCACT 7370
AAATCGGAACCCTAAAGGGAGCCCCCGATTTAGAGCTTGACGGGGAAAGCCGGCG 7425
AACGTGGCGAGAAAGGAAGGGAAGAAAGCGAAAGGAGCGGGCGCTAGGGCGCTGG 7480
CAAGTGTAGCGGTCACGCTGCGCGTAACCACCACACCCGCCGCGCTTAATGCGCC 7535
GCTACAGGGCGCGTCAGGTGGCACTTTTCGGGGAAATGTGICGCGGAACCCCTATT 7590
TGTTTATTTTTCTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCATGAGACAATAACCCT 7645
GATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCG 7700
TGTCGCCCTTATTCCCTTTTTTGCGGCATTTTGCCTTCCTGTTTTTGCTCACCCA 7755
GAAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGTT 7810
ACATCGAACTGGATCTCAACAGCGGTAAGATCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGA 7865
ACGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTATTATCC 7920
CGTATTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATG 7975
ACTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAAAAGCATCTTACGGATGGCATGACAGT 8030
AAGAGAATTATGCAGTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTA 8085
CTTCTGACAACGATCGGAGGACCGAAGGAGCTAACCGCTTTTTTGCACAACATGG 8140
GGGATCATGTAACTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACC 8195
AAACGACGAGCGTGACACCACGATGCCTGTAGCAATGGCAACAACGTTGCGCAAA 8250
CTATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGA 8305
TGGAGGCGGATAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTG 8360
GTTTATTGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCA 8415
GCACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGA 8470
GTCAGGCAACTATGGATGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACT 8525
GATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGAT 8580
TTAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATC 8635
TCATGACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCCCGT 8690
AGAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTTTCTGCGCGTAATCTGCTGC 8745
TTGCAAACAAAAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGC 8800
TACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATAC 8855
TGTTCTTCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCG 8910
CCTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGCGATA 8965
AGTCGTGTCTTACCGGgttggactcaagacgatagttaccggataaggcgcagcg 9020

gtcgggctgaacg eee 9033
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