Unique Cutters Bold

Sequence: VALIUM20_8317.dna (Circular / 8317 bp)
Enzymes: Unique 6+ Cutters (36 of 666 total)

Features: 26 total
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eee gttggactcaagacgatagttaccggataaggcgcagcggtcgggctgaacgGGG 55
GGTTCGTGCACACAGCCCAGCTTGGAGCGAACGACCTACACCGAACTGAGATACC 110
TACAGCGTGAGCTATGAGAAAGCGCCACGCTTCCCGAAGGGAGAAAGGCGGACAG 165
GTATCCGGTAAGCGGCAGGGTCGGAACAGGAGAGCGCACGAGGGAGCTTCCAGGG 220
GGAAACGCCTGGTATCTTTATAGTCCTGTCGGGTTTCGCCACCTCTGACTTGAGC 275
GTCGATTTTTGTGATGCTCGTCAGGGGGGCGGAGCCTATGGAAAAACGCCAGCAA 330
CGCGGCCTTTTTACGGTTCCTGGCCTTTTGCTGGCCTTTTGCTCACATGTTCTTT 385
CCTGCGTTATCCCCTGATTCTGTGGATAACCGTATTACCGCCTTTGAGTGAGCTG 440
ATACCGCTCGCCGCAGCCGAACGACCGAGCGCAGCGAGTCAGTGAGCGAGGAAGC 495
GGAAGAGCGCCCAATACGCAAACCGCCTCTCCCCGCGCGTTGGCCGATTCATTAA 550
TGCAGCTGGCACGACAGGTTTCCCGACTGGAAAGCGGGCAGTGAGCGCAACGCAA 605
TTAATGTGAGTTAGCTCACTCATTAGGCACCCCAGGCTTTACACTTTATGCTTCC 660
GGCTCGTATGTTGTGTGGAATTGTGAGCGGATAACAATTTCACACAGGAAACAGC 715
TATGACCATGATTACGCCAAGCGCGCAATTAACCCTCACTAAAGGGAACAAAAGC 770
TGGAGCTCGTTGTTGGTTGGCACACCACAAATATACTGTTGCCGAGCACAATTGA 825
TCGGCTAAATGGTATGGCAAGAAAAGGTATGCAATATAATAATCTTTTATTGGGT 880
ATGCAACGAAAATTTGTTTCGTCAACGTATGCAATATTCTTTATTAAAAGAGGGT 935
ATGCAATGTATTTTATTAAAAACGGGTATGCAATATAATAATCTTTTATTGGGTA 990
TGCAACGAAAATTTGTTTCGTCAAAGTATGCAATATTTTTTATTAAAAGAGGGTA 1045
TGCAATGTATTTTATTAAAAACGGGTATGCAATAAAAAATTATTTGGTTTCTCTA 1100
AAAAGTATGCAGCACTTATTTTTTGATAAGGTATGCAACAAAATTTTACTTTGCC 1155
GAAAATATGCAATGTTTTTGCGAATAAATTCAACGCACACTTATTACGTGGCCAG 1210
AGCTCTGGAACCAGACATGATAAGATACATTGATGAGTTTGGACAAACCACAACT 1265
AGAATGCAGTGAAAAAAATGCTTTATTTGTGAAATTTGTGATGCTATTGCTTTAT 1320
TTGTAACCATTATAAGCTGCAATAAACAAGTTAACAACAACAATTCCATTCATTT 1375
TATGTTTCAGGTTCAGGGGGAGGTGTGGGAGGTTTTTTAAAGCAAGTAAAACCTC 1430
TACAAATGTGGTATGGCTGATTATGATCTCTAGTCAAGGCACTATACATCAAATA 1485
TTTTTCCATAATTTTCTTGTATAGCAGTGCAGCTTTTTCCTTTGTGGTGTAAATA 1540
GCAAAGCAAGCAAGAGTTCTATTACTAAACACAGCATGACTCAAAAAACTTAGCA 1595
ATTCTGAAGGAAAGTCCTTGGGGTCTTCTACCTTTCTCTTCTTTTTTGGAGGAGT 1650
AGAATGTTGAGAGTCAGCAGTAGCCTCATCATCACTAGATGGCATTTCTTCTGAG 1705
CAAAACAGGTTTTCCTCATTAAAGGCATTCCACCACTGCTCCCATTCATCAGTTC 1760
CATAGGTTGGAATCTAAAATACACAAACAATTAGAATCAGTAGTTTAACACATTA 1815
TACACTTAAAAATTTTATATTTACCTTAGAGCTTTAAATCTCTGTAGGTAGTTTG 1870
TCCAATTATGTCACACCACAGAAGTAAGGTTCCTTCACAAAGATCCCGCGGCTCT 1925
AGTTCTTTGCAATCTGTAAGCATAAGCAAAGAAAAAATGEGGGTTAGCTAATGAGTT 1980
TTATAACTGCGTATTATTTGAAAATATCAAAAATGTATACAAAAACATATTTTCA 2035
ATATTTTCAAAGTGTATTTTTAGGGGTTGTTAATCGTGTGTGATGCCTACCTGAT 2090
GCCAACAATTGTCTAGCAGATCAGAACTAGTTTGCTCTAGTCCTAGGTGCATATG 2145
TCCACTCTAGTAATTCAGTTTTAGTTTCAACTCCGATGTCTCGCCTGAATTCACA 2200
TCGACTGAAATCCCTGGTAATCCGTTTTAGAATCCATGATAATAATTTTTTGGAT 2255
GATTGGGAGCTTTTTTTGCACGTTCAAAATTTTTTGCAACCCCTTTTTGGAAACG 2310
AACACCACGGTAGGCTGCGAAATGCCCATACTGTTGAGCAATTCACGTTCATTAT 2365
AAATGTCGTTCGCGGGCGCAACTGCAACTCCGATAAATAACGCGCCCAACACCGG 2420
CATAAAGAATTGAAGAGAGTTTTCACTGCATACGACGATTCTGTGATTTGTATTC 2475
AGCCCATATCGTTTCATAGCTTCTGCCAACCGAACGGACATTTCGAAGTACTCAG 2530
CGTAAGTGATGTCCACCTCGATATGTGCATCTGTAAAAGCAATTGTTCCAGGAAC 2585
CAGGGCGTATCTCTTCATAGCCTTATGCAGTTGCTCTCCTCTAGTGGTGAAGGGG 2640
GCGGCCGCGGAGCCTGCTTTTTTGTACAAAGTTGGCATTATAAAAAAGCATTGCT 2695
CATCAATTTGTTGCAACGAACAGGTCACTATCAGTCAAAATAAAATCATTATTTG 2750
GGGCCCGAGCTTAAGACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACATC 2805
CATGCTAGCGGCTGAATATGGGATGTTTTATGGGATGTTTTCTAGAACAGATCTC 2860
AATTCCCAATTCCCTATT CAGAGTTCTCTTCTTGTATTCAATAATTACTTCTTGG 2915
CAGATTTCAGTAGTTGCAGTTGATTTACTTGGTTGCTGGTTACTTTTAATTGATT 2970
CACTTTAACTTGCACTTTACTGCAGATTGTTTAGCTTGTTCAGCTGCGCTTGTTT 3025
ATTTGCTTAGCTTTCGCTTAGCGACGTGTTCACTTTGCTTGTTTGAATTGAATTG 3080
TCGCTCCGTAGACGAAGCGCCTCTATTTATACTCCGGICGCTCGCTGTCGACGAGT 3135
CTCCGCTCGGAGGACAGTACTCCGCTCGGAGGACAGTACTCCGCTCGGAGGACAG 3190
TACTCCGCTCGGAGGACAGTACTCCGCTCGGAGGACAGTACTCCGACCTGCGGAT 3245
CCATAACTTCGTATAGCATACATTATACGAAGTTATCCATGGGAGTCTCCGCTCG 3300
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GAGGACAGTACTCCGCTCGGAGGACAGTACTCCGCTCGGAGGACAGTACTCCGCT 3355
CGGAGGACAGTACTCCGCTCGGAGGACAGTACTCCGACCTGCCTGCAGATAACTT 3410
CGTATAGCATACATTATACGAAGTTATAAGCTGGTACTACTAGTGTTGTTGGTTG 3465
GCACACCACAAATATACTGTTGCCGAGCACAATTGATCGGCTAAATGGTATGGCA 3520
AGAAAAGGTATGCAATATAATAATCTTTTATTGGGTATGCAACGAAAATTTGTTT 3575
CGTCAACGTATGCAATATTCTTTATTAAAAGAGGGTATGCAATGTATTTTATTAA 3630
AAACGGGTATGCAATATAATAATCTTTTATTGGGTATGCAACGAAAATTTGTTTC 3685
GTCAAAGTATGCAATATTTTTTATTAAAAGAGGGTATGCAATGTATTTTATTAAA 3740
AACGGGTATGCAATAAAAAATTATTTGGTTTCTCTAAAAAGTATGCAGCACTTAT 3795
TTTTTGATAAGGTATGCAACAAAATTTTACTTTGCCGAAAATATGCAATGTTTTT 3850
GCGAATAAATTCAACGCACACTTATTACGTGGCCAACTAGTGTACCGAATTAGGC 3905
CTTCTAGTGGATCAATTCGGCTTGTCGACATGCCCGCCGTGACCGTCGAGAACCC 3960
GCTGACGCTGCCCCGCGTATCCGCACCAGCCGACGCCGTCGCACGTCCCGTGCTC 4015
ACCGTGACCACCGCGCCCAGCGGTTTCGAGGGCGAGGGCTTCCCGGTGCGCCGCG 4070
CGTTCGCCGGGATCAACTACCGCCACCTCGACCCGTTCATCATGATGGACCAGAT 4125
GGGTGAGGTGGAGTACGCGCCCGGGGAGCCCAAGGGCACGCCCTGGCACCCGCAC 4180
CGCGGCTTCGAGACCGTGACCTACATCGTCGACGGTACCTGAAGCCGAATTGATC 4235
CGGAGAGCTCCCAACGCGTTGGATGCAGCCTCGAGATCGATGATATCAAGCTTGG 4290
ATTTGTGTGCGCCGCACTTTCACCTCAAGTGATTGATAATTCCCAGCCTATCTGG 4345
CAGTGCCCATCGCCCAGATCACCGACTGTGCAATCAGTCGGAACTGGAGCTCTCT 4400
CGCTCTGTTATCGGTTCGCTGGGGTCTCATCTCCGGTCCGCTGGCGGAGATCAGT 4455
TCGCCAGCATCCGCCGCTCGAGGAGTCACGATCTGATCTGAGCTGTGCACCATGA 4510
GCTGTCCCTATGCAGGAAACGGGTGAGCACCAGCACGTGCTGTCCAGGAATGCCA 4565
ATCGATCTTCAGTTCTGCGATTCAATTCAAACCCATACAGAAACGATCACGATGA 4620
TTCGGCGGTGCCATTAACCACGGAAGTGGGCAAAATCTATGGAGAGTATCTGATG 4675
CTGGACAAACTGCTGGATGCCCAGTGTATGCTGTCCGAGGAGGACAAGCGACCCG 4730
TGCACGATGAGCATCTGTTCATCATCACGCACCAGGGTGAGTAGGTTTACAACTT 4785
TGATGACAACACTCAATGGCATTTAAGTACCTTCGCCACAGCCTACGAGCTTTGG 4840
TTCAAGCAGATCATCTTTGAGTTCGACTCCATACGAGACATGTTGGATGCAGAGG 4895
TCATCGATGAAACCAAGACGCTGGAGATTGTCAAGCGACTGAACCGAGTGGTTCT 4950
GATTCTAAAAGTGAGTGCTTTCTGAATCTCTTACCAAAATCCGTTTATAACTTCC 5005
TTTGTACAGCTCCTGGTGGACCAAGTGCCCATTCTGGAGACCATGACCCCGCTAG 5060
ACTTCATGGACTTCCGCAAGTACCTGGCACCCGCATCTGGTTTTCAGTCGCTGCA 5115
GTTCCGTTTGATCGAGAACAAGCTGGGAGTTCTGACAGAGCAGCGGGTGAGATAC 5170
AACCAGAAGTACTCGGATGTCTTTAGCGACGAGGAGGCGCGGAACTCGATTCGCA 5225
ACTCGGAGAAAGATCCCTCGCTACTGGAGCTAGTGCAGCGATGGCTGGAGAGGAC 5280
GCCCGGACTGGAGGAGAGTGGCTTCAACTTCTGGGCCAAGTTTCAGGAGAGCGTC 5335
GATCGATTCCTGGAGGCGCAGGTACAGAGCGCCATGGAGGAGCCCGTGGAGAAGG 5390
CGAAAAACTACCGCCTCATGGACATTGAGAAGCGACGCGAGGTGTATCGCTCCAT 5445
CTTTGATCCGGCAGTGCACGATGCACTGGTGCGTCGTGGGGATCGCCGGTTTAGC 5500
CATCGTGCCCTTCAGGGAGCCATCATGATCACCTTCTATAGGGATGAACCCAGGT 5555
TCAGCCAACCACACCAGTTGCTCACCCTGCTCATGGACATCGACTCGTTAATAAC 5610
CAAGTGGAGATGTAAGTATTGCATTCTTTGATACTCTTTTATAAATATATCTTAT 5665
GTTTAAGACTGGTTTTCCTAACCAAATACTTTCTATTCCCGCCGCAGACAATCAC 5720
GTGATCATGGTGCAACGCATGATTGGATCCCAACAGTTGGGCACTGGTGGCTCGT 5775
CTGGATATCAATATCTGCGCTCCACTCTCAGGTGATCATCGCAGATGTGATTATA 5830
TCGGGGATCAATGAACTCAAACTGTTCTCCCTTTGTTTTTTTTTGGTTTCAGTGA 5885
TCGGTACAAGGTGTTTCTGGATCTGTTCAATCTGTCCACTTTTCTGATTCCCCGC 5940
GAGGCGATTCCACCGCTGGACGAGACCATTCGCAAGAAACTGATCAACAAAAGTG 5995
TCTGACAATCGGCAGGGTATCCAATTCGTCAATGTTTGGCTATGCGTTGTTTGTT 6050
CTGCCTACTGTTTTGTCGTTTTGGTGTAATAAAATTACTTGTTTAGTCTTTGTTA 6105
TCACATTTGATGTGTTCCTTTTCTTTATGTCTGACATATAATACATATAACATAA 6160
CAAAATAAATCCAAGCTTGTACCCAATTCGCCCTATAGTGAGTCGTATTACGCGC 6215
GCTCACTGGCCGTCGTTTTACAACGTCGTGACTGGGAAAACCCTGGCGTTACCCA 6270
ACTTAATCGCCTTGCAGCACATCCCCCTTTCGCCAGCTGGCGTAATAGCGAAGAG 6325
GCCCGCACCGATCGCCCTTCCCAACAGTTGCGCAGCCTGAATGGCGAATGGAAAT 6380
TGTAAGCGTTAATATTTTGTTAAAATTCGCGTTAAATTTTTGTTAAATCAGCTCA 6435
TTTTTTTAACCAATAGGCCGAAATCGGCAAAATCCCTTATAAATCAAAAGAATAG 6490
ACCGAGATAGGGTTGAGTGTTGTTCCAGTTTGGAACAAGAGTCCACTATTAAAGA 6545
ACGTGGACTCCAACGTCAAAGGGCGAAAAACCGTCTATCAGGGCGATGGCCCACT 6600
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ACGTGAACCATCACCCTAATCAAGTTTTTTGGGGTCGAGGTGCCGTAAAGCACTA 6655
AATCGGAACCCTAAAGGGAGCCCCCGATTTAGAGCTTGACGGGGAAAGCCGGCGA 6710
ACGTGGCGAGAAAGGAAGGGAAGAAAGCGAAAGGAGCGGGCGCTAGGGCGCTGGC 6765
AAGTGTAGCGGTCACGCTGCGCGTAACCACCACACCCGCCGCGCTTAATGCGCCG 6820
CTACAGGGCGCGTCAGGTGGCACTTTTCGGGGAAATGTGCGCGGAACCCCTATTT 6875
GTTTATTTTTCTAAATACATTCAAATATGTATCCGCTCATGAGACAATAACCCTG 6930
ATAAATGCTTCAATAATATTGAAAAAGGAAGAGTATGAGTATTCAACATTTCCGT 6985
GTCGCCCTTATTCCCTTTTTTGCGGCATTTTGCCTTCCTGTTTTTGCTCACCCAG 7040
AAACGCTGGTGAAAGTAAAAGATGCTGAAGATCAGTTGGGTGCACGAGTGGGTTA 7095
CATCGAACTGGATCTCAACAGCGGTAAGATCCTTGAGAGTTTTCGCCCCGAAGAA 7150
CGTTTTCCAATGATGAGCACTTTTAAAGTTCTGCTATGTGGCGCGGTATTATCCC 7205
GTATTGACGCCGGGCAAGAGCAACTCGGTCGCCGCATACACTATTCTCAGAATGA 7260
CTTGGTTGAGTACTCACCAGTCACAGAAAAGCATCTTACGGATGGCATGACAGTA 7315
AGAGAATTATGCAGTGCTGCCATAACCATGAGTGATAACACTGCGGCCAACTTAC 7370
TTCTGACAACGATCGGAGGACCGAAGGAGCTAACCGCTTTTTTGCACAACATGGG 7425
GGATCATGTAACTCGCCTTGATCGTTGGGAACCGGAGCTGAATGAAGCCATACCA 7480
AACGACGAGCGTGACACCACGATGCCTGTAGCAATGGCAACAACGTTGCGCAAAC 7535
TATTAACTGGCGAACTACTTACTCTAGCTTCCCGGCAACAATTAATAGACTGGAT 7590
GGAGGCGGATAAAGTTGCAGGACCACTTCTGCGCTCGGCCCTTCCGGCTGGCTGG 7645
TTTATTGCTGATAAATCTGGAGCCGGTGAGCGTGGGTCTCGCGGTATCATTGCAG 7700
CACTGGGGCCAGATGGTAAGCCCTCCCGTATCGTAGTTATCTACACGACGGGGAG 7755
TCAGGCAACTATGGATGAACGAAATAGACAGATCGCTGAGATAGGTGCCTCACTG 7810
ATTAAGCATTGGTAACTGTCAGACCAAGTTTACTCATATATACTTTAGATTGATT 7865
TAAAACTTCATTTTTAATTTAAAAGGATCTAGGTGAAGATCCTTTTTGATAATCT 7920
CATGACCAAAATCCCTTAACGTGAGTTTTCGTTCCACTGAGCGTCAGACCCCGTA 7975
GAAAAGATCAAAGGATCTTCTTGAGATCCTTTTTTTCTGCGCGTAATCTGCTGCT 8030
TGCAAACAAAAAAACCACCGCTACCAGCGGTGGTTTGTTTGCCGGATCAAGAGCT 8085
ACCAACTCTTTTTCCGAAGGTAACTGGCTTCAGCAGAGCGCAGATACCAAATACT 8140
GTTCTTCTAGTGTAGCCGTAGTTAGGCCACCACTTCAAGAACTCTGTAGCACCGC 8195
CTACATACCTCGCTCTGCTAATCCTGTTACCAGTGGCTGCTGCCAGTGGCGATAA 8250
GTCGTGTCTTACCGGgttggactcaagacgatagttaccggataaggcgcagcgg 8305

tcgggctgaacg eee 8317
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