UASpBacFPN

12852 nt

Location of Features:

Left piggyBac Insertion Sequence: bases 7-10

3XP3 eyeless Promoter/Enhancer: bases 1082-1287

EGFP CDS: bases 1340-2059

SV40 3’ UTR: bases 2094-2321

D. melanogaster K10 3’ UTR (complement): bases 2342-3762
MCS (complement): bases 3764-3799

Hsp70 minimal promoter (complement): bases 3870-3946

7XUAS-A Sites (complement): bases 3975-4321

2X GAGA Sites (complement): bases 4358-4415
D. melanogaster Mini-white gene (complement): bases 4473-8594

Right piggyBac Insertion Sequence: bases 9363-9366

Ampicillin resistance CDS (complement): bases 10662-11522

MCS Sequence (complement):

                               FseI            PacI           NotI

3799 GCCCGCGGCCGGCCTTAATTAAGCGGCCGCCGGCCT 3764

     CGGGCGCCGGCCGGAATTAATTCGCCGGCGGCCGGA

Sequence:

TATTATTTAACCCTAGAAAGATAATCATATTGTGACGTACGTTAAAGATAATCATGCGTAAAATTGACGCATGTGTTTTATCGGTCTGTATATCGAGGTTTATTTATTAATTTGAATAGATATTAAGTTTTATTATATTTACACTTACATACTAATAATAAATTCAACAAACAATTTATTTATGTTTATTTATTTATTAAAAAAAAACAAAAACTCAAAATTTCTTCTATAAAGTAACAAAACTTTTAAACATTCTCTCTTTTACAAAAATAAACTTATTTTGTACTTTAAAAACAGTCATGTTGTATTATAAAATAAGTAATTAGCTTAACTTATACATAATAGAAACAAATTATACTTATTAGTCAGTCAGAAACAACTTTGGCACATATCAATATTATGCTCTCGACAAATAACTTTTTTGCATTTTTTGCACGATGCATTTGCCTTTCGCCTTATTTTAGAGGGGCAGTAAGTACAGTAAGTACGTTTTTTCATTACTGGCTCTTCAGTACTGTCATCTGATGTACCAGGCACTTCATTTGGCAAAATATTAGAGATATTATCGCGCAAATATCTCTTCAAAGTAGGAGCTTCTAAACGCTTACGCATAAACGATGACGTCAGGCTCATGTAAAGGTTTCTCATAAATTTTTTGCGACTGACTTTGAACCTTTTCTCCCTTGCTACTGACATTATGGCTGTATATAATAAAAGAATTTATGCAGGCAATGTTTATCATTCCGTACAATAATGCCATAGGCCACCTATTCGTCTTCCTACTGCAGGTCATCACAGAACACATTTGGTCTAGCGTGTCCACTCCGCCTTTAGTTTGATTATAATACATAACCATTTGCGGTTTACCGGTACTTTCGTTGATAGAAGCATCCTCATCACAAGATGATAATAAGTATACCATCTTAGCTGGCTTCGGTTTATATGAGACGAGAGTAAGGGGTCCGTCAAAACAAAACATCGATGTTCCCACTGGCCTGGAGCGACTGTTTTTCAGTACTTCCGGTATCTCGCGTTTGTTTGATCGCACGGTTCCCACAATGGTTAATTCGAGCTCGCCCGGGGATCTAATTCAATTAGAGACTAATTCAATTAGAGCTAATTCAATTAGGATCCAAGCTTATCGATTTCGAACCCTCGACCGCCGGAGTATAAATAGAGGCGCTTCGTCTACGGAGCGACAATTCAATTCAAACAAGCAAAGTGAACACGTCGCTAAGCGAAAGCTAAGCAAATAAACAAGCGCAGCTGAACAAGCTAAACAATCGGGGTACCGCTAGAGTCGACGGTACCGCGGGCCCGGGATCCACCGGTCGCCACCATGGTGAGCAAGGGCGAGGAGCTGTTCACCGGGGTGGTGCCCATCCTGGTCGAGCTGGACGGCGACGTAAACGGCCACAAGTTCAGCGTGTCCGGCGAGGGCGAGGGCGATGCCACCTACGGCAAGCTGACCCTGAAGTTCATCTGCACCACCGGCAAGCTGCCCGTGCCCTGGCCCACCCTCGTGACCACCCTGACCTACGGCGTGCAGTGCTTCAGCCGCTACCCCGACCACATGAAGCAGCACGACTTCTTCAAGTCCGCCATGCCCGAAGGCTACGTCCAGGAGCGCACCATCTTCTTCAAGGACGACGGCAACTACAAGACCCGCGCCGAGGTGAAGTTCGAGGGCGACACCCTGGTGAACCGCATCGAGCTGAAGGGCATCGACTTCAAGGAGGACGGCAACATCCTGGGGCACAAGCTGGAGTACAACTACAACAGCCACAACGTCTATATCATGGCCGACAAGCAGAAGAACGGCATCAAGGTGAACTTCAAGATCCGCCACAACATCGAGGACGGCAGCGTGCAGCTCGCCGACCACTACCAGCAGAACACCCCCATCGGCGACGGCCCCGTGCTGCTGCCCGACAACCACTACCTGAGCACCCAGTCCGCCCTGAGCAAAGACCCCAACGAGAAGCGCGATCACATGGTCCTGCTGGAGTTCGTGACCGCCGCCGGGATCACTCTCGGCATGGACGAGCTGTACAAGTAAAGCGGCCTAAGCGATCGCTCAGGCCGCGACTCTAGATCATAATCAGCCATACCACATTTGTAGAGGTTTTACTTGCTTTAAAAAACCTCCCACACCTCCCCCTGAACCTGAAACATAAAATGAATGCAATTGTTGTTGTTAACTTGTTTATTGCAGCTTATAATGGTTACAAATAAAGCAATAGCATCACAAATTTCACAAATAAAGCATTTTTTTCACTGCATTCTAGTTGTGGTTTGTCCAAACTCATCAATGTATCTTAAAGCTTATCGATACGCGTACGGCGCGCCAAAGCTTGGCTGCAGCCAATCCGCCGCACCCTCAGCTCCAAAGCACGCATATGACCCGTGAGCAGGCAGAGAAACGCAGGCGGATAGGAGTCACTAGCGCAGTTCTGTATAGCCTGCACTATCAAGCCGAAGAGCTGGTAGATATTGATGAGCACATAGTTTCTGGTGGAGTGCATCCAGTCAACGCCGAACCAGGCCGGATACAGGAGCTCTCGATCCGGGCGAACGACCACGCGGACGCAACTCAAAGTAGTGCCAAATACGAAAATACTGGCAAAGGTGCGGAAAGTGCCCTGTGCGATATTCACTTCCTTCCTCAAGGCAGAAATCTCCTCGGGATCGCCCACCAGCCGGGCTCTAGCGTCCATGAGCCTTAGGAGAGAGCGAATCTCATGGAGCTGCTTCCTCACCATGTACACATTCGCAAACTTCAAATTGGCCACAATATCGGTAATAGTTATGGTCAGGTTCTCGCACAATCCGGCCATGTTGGTGGTGAACAGCAGCCTGGCCAGCAAGCTCAAGGGAAACAGCACGGTGACCACCAAGTTGACCGTAATGGAGTATACCACGTAAAGCAGGCTTGAAACGCCCGGAGGACGCATCAGGCCAGTGAGCTCCCAAACGCGCCAGTGGTAGTACACAGCACTGTGGGTGTTCAGTTTGAAATCCTCTTGCTTCTCCATTGTCTCGGTTACCTTTGGTCAAATCCATGGGTTCTATTGCCTATATACTCTTGCGATTACCAGTGATTGCGCTATTAGCTATTAGATGGATTGTTGGCCAAACTTGTCGCTTAAGTGGCTGGGAATTGTAACCGTAGGCCCGAGTGTAATGATCCCCCATAAAAAGTTTTCGCAATGCCTTTATTTTTTGTTGCAAATCTCTCTTTATTCTGCGGTATTCTTCATTATTGCGGGGATGGGGAAAGTGTTTATATAGAAGCAACTTACGATTGAACCCAAATGCACCTGACAAGCAAGGTCAAAGGGCCAGATTTTTAAATATATTATTTAGTCTTAGGACTCTCTATTTGCAATTAAATTACTTTGCTACCTGAGGGTTAAATCTTCCCCATTGATAATAATAATTCCACTATATGTTCAATTGGGTTTCACCGCGCTTAGTTACATGACGAGCCCTAATGAGCCGTCGGTGGTCTATAAACTGTGCCTTACAAATACTTGCAACTCTTCTCGTTTTGAAGTCAGCAGAGTTATTGCTAATTGCTAATTGCTAATTGCTTTTAACTGATTTCTTCGAAATTGGTGCTATGTTTATGGCGCTATTAACAAGTATGAATGTCAGGTTTAACCAGGGGATGCTTAATTGTGTTCTCAACTTCAAAGGCAGAAATGTTTACTCTTGACCATGGGTTTAGGTATAATGTTATCAAGCTCCTCGAGGCGCGCCTAGGCCGGCGGCCGCTTAATTAAGGCCGGCCGCGGGCCCGGCGCGCCTTTAAATCGATTGTTTAGCTTGTTCAGCTGCGCTTGTTTATTTGCTTAGCTTTCGCTTAGCGACGTGTTCACTTTGCTTGTTTGAATTGAATTGTCGCTCCGTAGACGAAGCGCCTCTATTTATACTCCGGCGCTCTTTTCGCCGGATCCGGCTATCGACTCGACCCTTGCCGGAGGACAGTACTCCGCCAGCCCGGAGGACAGTACTCCGCCTTGCCGGAGGACAGTACTCCGCCAGCCCGGAGGACAGTACTCCGCCTTGCCGGAGGACAGTACTCCGCCAGCCCGGAGGACAGTACTCCGCCTTGCCGGAGGACAGTACTCCGCCAGCCCGGAGGACAGTACTCCGCCTTGCCGGAGGACAGTACTCCGCCAGCCCGGAGGACAGTACTCCGCCTTGCCGGAGGACAGTACTCCGCCAGCCCGGAGGACAGTACTCCGCCTTGCCGGAGGACAGTACTCCGCCAGCCCGGAGGACAGTACTCCGCCTTGGAGGCCTAAGCTTGATGACCTCGAGAAAGAGAGAGAGAAGAGAAGAGAGAGAACATTCGAGAAAGAGAGAGAGAAGAGAAGAGAGAGAACATTCGAGGGGGGGCTAGAGCGGCCAATTCTCGTATGTGGCGCGCCCTCGAGCCAAACAAGCTTGAATTCAGATCTGGATCCACTAGTTCCAGTGAAATCCAAGCATTTTCTAAATTAAATGTATTCTTATTATTATAGTTGTTATTTTTGATATATATAAACAACACTATTATGCCCACCATTTTTTTGAGATGCATCTACACAAGGAACAAACACTGGATGTCACTTTCAGTTCAAATTGTAACGCTAATCACTCCGAACAGGTCACAAAAAATTACCTTAAAAAGTCATAATATTAAATTAGAATAAATATAGCTGTGAGGGAAATATATACAAATATATTGGAGCAAATAAATTGTACATACAAATATTTATTACTAATTTCTATTGAGACGAAATGAACCACTCGGAACCATTTGAGCGAACCGAATCGCGCGGAACTAACGACAGTCGCTCCAAGGTCGTCGAACAAAAGGTGAATGTGTTGCGGAGAGCGGGTGGGAGACAGCGAAAGAGCAACTACGAAACGTGGTGTGGTGGAGGTGAATTATGAAGAGGGCGCGCGATTTGAAAAGTATGTATATAAAAAATATATCCCGGTGTTTTATGTAGCGATAAACGAGTTTTTGATGTAAGGTATGCAGGTGTGTAAGTCTTTTGGTTAGAAGACAAATCCAAAGTCTACTTGTGGGGATGTTCGAAGGGGAAATACTTGTATTCTATAGGTCATATCTTGTTTTTATTGGCACAAATATAATTACATTAGCTTTTTGAGGGGGCAATAAACAGTAAACACGATGGTAATAATGGTAAAAAAAAAAAACAAGCAGTTATTTCGGATATATGTCGGCTACTCCTTGCGTCGGGCCCGAAGTCTTAGAGCCAGATATGCGAGCACCCGGAAGCTCACGATGAGAATGGCCAGACCCACGTAGTCCAGCGGCAGATCGGCGGCGGAGAAGTTAAGCGTCTCCAGGATGACCTTGCCCGAACTGGGGCACGTGGTGTTCGACGATGTGCAGCTAATTTCGCCCGGCTCCACGTCCGCCCATTGGTTAATCAGCAGACCCTCGTTGGCGTAACGGAACCATGAGAGGTACGACAACCATTTGAGGTATACTGGCACCGAGCCCGAGTTCAAGAAGAAGCCGCCAAAGAGCAGGAATGGTATGATAACCGGCGGACCCACAGACAGCGCCATCGAGGTCGAGGAGCTGGCGCAGGATATTAGATATCCGAAGGACGTTGACACATTGGCCACCAGAGTGACCAGCGCCAGGCAGTTGAAGAAGTGCAGCACTCCGGCCCGCAGTCCGATCATCGGATAGGCAATCGCCGTGAAGACCAGTGGCACTGTGAGAAAAAGCGGCAATTCGGCAATCGTTTTGCCCAGAAAGTATGTGTCACAGCGATAAAGTCGACTTCGGGCCTCCCTCATAAAAACTGGCAGCTCTGAGGTGAACACCTAAATCGAATCGATTCATTAGAAAGTTAGTAAATTATTGAAATGCAAATGTATTCTAAACATGACTTACATTTATCGTGGCAAAGACGTTTTGAAAGGTCATGTTGGTCAGGAAGAGGAAGATGGCTCCGTTGATATTCATCACACCCACTTGCGTGAGTTGTTGGCCCAAAAAGATGAGGCCAATCAAGATGGCAACCATCTGCAAATTAAAATGTTACTCGCATCTCATTAATATTCGCGAGTTAAATGAAATTTATTTATCTTCTGCAAAACTATAAACTATACATCTCATTGAAAAAAACTAAGAAGGGTGTGGAATCAGGCAATTCTATCTAAAATCTAGCGAATTTGTTTCCAAGAATTGTAAGCGTTATATCATTTGTTTCCACTGGAACCACTCACCGTTGTCTGAATAAGTCGCACTTTTACGAGGAGTGGTTCCTTGAGCACCGACAGCCAGGATCGCCACAGGACCGCCCGGAACTGCATGAACCAGGTGGCCTTGTAGGTGTACCCATTCTCCGGCTGCTCCAGTGGCTTCTCCAGATTTTTGGTGGCCAACAACTGCTCCATATCCCGGGCTACTTTGCTAATGGCAAAATTGTCGCATATCTTGGCGATCCGATCACGGGACTCGATCTCCCGTCCGGGCACAACGGCCAACACCTGTACGTAAAAGTCCGCCGGATTGTAGTTGGTAGGACACTGGGCACCCACGCTGGATAGGAGTTGAGATGTTATGTAATACTAGATACCCTTAATAAACACATCGAACTCACTAGGAAAAGAAGTCGACGGCTTCGCTGGGAGTGCCCAAGAAAGCTACCCTGCCCTCGGCCATCAGAAGGATCTTGTCAAAGAGCTCAAACAGCTCGGAAGACGGCTGATGAATGGTCAGGATGACGGTCTTGCCCTTCTGCGACAGCTTCTTCAGCACCTGGACGACGCTGTGGGCGGTAAAGGAGTCCAGTCCGGAGGTGGGCTCATCGCAGATCAGAAGCGGCGGATCGGTTAGAGCCTCGGAGGCGAATGCCAGACGCTTCCTTTCTCCGCCGGACAGACCTTTCACCCTGCCGGGCACACCGATGATCGTGTGCTGACATTTGCTGAGCGAAAGCTCCTGGATCACCTGATCCACGCGGGCCACTCGCTGCCGATAGGTCAGATGTCGTGGCATCCGCACCATGGCTTGGAAAATCAGGTGTTCCCTGGCCGTTAGGGAGCCGATAAAGAGGTCATCCTGCTGGACATAGGCGCACCTGGCCTGCATCTCCTTGGCGTCCACAGGTTGGCCATTGAGCAGTCGCATCCCGGATGGCGATACTTGGATGCCCTGCGGCGATCGAAAGGCAAGGGCATTCAGCAGGGTCGTCTTTCCGGCACCGGAACTGCCCATCACGGCCAAAAGTTCGCCCGGATAGGCCACGCCGCAAACTGAGTTTCAAATTGGTAATTGGACCCTTTATTAAGATTTCACACAGATCAGCCGACTGCGAATAGAAACTCACCGTTCTTGAGCAAATGTTTCCTGGGCGCCGGTATGTGTCGCTCGTTGCAGAATAGTCCGCGTGTCCGGTTGACCAGCTGCCGCCATCCGGAGCCCGGCTGATTGACCGCCCCAAAGATGTCCATATTGTGCCAGGCATAGGTGAGGTTCTCGGCTAGTTGGCCGCTCCCTGAACCGGAGTCCTCCGGCGGACTGGGTGGCCGGAGCGTGCCGTAGTTTTTGGCCTGCCCGAAGCCCTGGTTAATGCAGCTCTGCGAAGCCGCTCCGCTGTCACCCTGCAATGATAGGGGATCTCAAATATCAACTACAAGCGTTATGCTCATCTAACCCCGAACAAAAAGTACCCCGAAGTATCCTACGAAGTAGGTTTATACTTTTATTTATTTTTTGTGCATCTAGGATCAGCTTAAAATATCTGGTTGTTATATTTTTTGTAAAAAAGAATATAGTCGAAAATGAATGCCTTTAGATGTCTTGATCATGATATGATCTCAAAAATTGTCTTATATAGCGAGAACAGCTACCAGAATAATCTGTTTCGTGTCACTATTTGTTTGTGCAATTGCGGTTTGGGATTTTTGTGGGTCGCAGTTCTCACGCCGCAGACAATTTGATGTTGCAATCGCAGTTCCTATAGATCAAGTGAACTTAAGATGTATGCACATGTACTACTCACATTGTTCAGATGCTCGGCAGATGGGTGTTTGCTGCCTCCGCGAATTAATAGCTCCTGATCCTCTTGGCCCATTGCCGGGATTTTTCACACTTTCCCCTGCTTACCCACCCAAAACCAATCACCACCCCAATCACTCAAAAAACAAACAAAAATAAGAAGCGAGAGGAGTTTTGGCACAGCACTTTGTGTTTAATTGATGGCGTAAACCGCTTGGAGCTTCGTCACGAAACCGCTGACAAAATGCAACTGAAGGCGGACATTGACGCTACGTAACGCTACAAACGGTGGCGAAAGAGATAGCGGACGCAGCGGCGAAAGAGACGGCGATATTTCTGTGGACAGAGAAGGAGGCAAACAGCGCTGACTTTGAGTGGAATGTCATTTTGAGTGAGAGGTAATCGAAAGAACCTGGTACATCAAATACCCTTGGATCGAAGTAAATTTAAAACTGATCAGATAAGTTCAATGATATCCAGTGCAGTAAAAAAAAAAAATGTTTTTTTTATCTACTTTCCGCAAAAATGGGTTTTATTAACTTACATACATACTAGTGGCCGAATTCGAATGGCCATGGGACGTCGACCTGAGGTAATTATAACCCGGGCCCTATATATGGATCCAATTGCAATGATCATCATGACAGATCTGACAATGTTCAGTGCAGAGACTCGGCTACGCCTCGTGGACTTTGAAGTTGACCAACAATGTTTATTCTTACCTCTAATAGTCCTCTGTGGCAAGGTCAAGATTCTGTTAGAAGCCAATGAAGAACCTGGTTGTTCAATAACATTTTGTTCGTCTAATATTTCACTACCGCTTGACGTTGGCTGCACTTCATGTACCTCATCTATAAACGCTTCTTCTGTATCGCTCTGGACGTCATCTTCACTTACGTGATCTGATATTTCACTGTCAGAATCCTCACCAACAAGCTCGTCATCGCTTTGCAGAAGAGCAGAGAGGATATGCTCATCGTCTAAAGAACTACCCATTTTATTATATATTAGTCACGATATCTATAACAAGAAAATATATATATAATAAGTTATCACGTAAGTAGAACATGAAATAACAATATAATTATCGTATGAGTTAAATCTTAAAAGTCACGTAAAAGATAATCATGCGTCATTTTGACTCACGCGGTCGTTATAGTTCAAAATCAGTGACACTTACCGCATTGACAAGCACGCCTCACGGGAGCTCCAAGCGGCGACTGAGATGTCCTAAATGCACAGCGACGGATTCGCGCTATTTAGAAAGAGAGAGCAATATTTCAAGAATGCATGCGTCAATTTTACGCAGACTATCTTTCTAGGGTTAAAAAAGATTTGCGCTTTACTCGACCTAAACTTTAAACACGTCATAGAATCTTCGTTTGACAAAAACCACATTGTGGCCAAGCTGTGTGACGCGACGCGCGCTAAAGAATGGCAAACCAAGTCGCGCGAGCGTCGACTCTAGAGGATCCCCGGGTACCGAGCTCGAATTCGTAATCATGTCATAGCTGTTTCCTGTGTGAAATTGTTATCCGCTCACAATTCCACACAACATACGAGCCGGAAGCATAAAGTGTAAAGCCTGGGGTGCCTAATGAGTGAGCTAACTCACATTAATTGCGTTGCGCTCACTGCCCGCTTTCCAGTCGGGAAACCTGTCGTGCCAGCTGCATTAATGAATCGGCCAACGCGCGGGGAGAGGCGGTTTGCGTATTGGGCGCTCTTCCGCTTCCTCGCTCACTGACTCGCTGCGCTCGGTCGTTCGGCTGCGGCGAGCGGTATCAGCTCACTCAAAGGCGGTAATACGGTTATCCACAGAATCAGGGGATAACGCAGGAAAGAACATGTGAGCAAAAGGCCAGCAAAAGGCCAGGAACCGTAAAAAGGCCGCGTTGCTGGCGTTTTTCCATAGGCTCCGCCCCCCTGACGAGCATCACAAAAATCGACGCTCAAGTCAGAGGTGGCGAAACCCGACAGGACTATAAAGATACCAGGCGTTTCCCCCTGGAAGCTCCCTCGTGCGCTCTCCTGTTCCGACCCTGCCGCTTACCGGATACCTGTCCGCCTTTCTCCCTTCGGGAAGCGTGGCGCTTTCTCATAGCTCACGCTGTAGGTATCTCAGTTCGGTGTAGGTCGTTCGCTCCAAGCTGGGCTGTGTGCACGAACCCCCCGTTCAGCCCGACCGCTGCGCCTTATCCGGTAACTATCGTCTTGAGTCCAACCCGGTAAGACACGACTTATCGCCACTGGCAGCAGCCACTGGTAACAGGATTAGCAGAGCGAGGTATGTAGGCGGTGCTACAGAGTTCTTGAAGTGGTGGCCTAACTACGGCTACACTAGAAGAACAGTATTTGGTATCTGCGCTCTGCTGAAGCCAGTTACCTTCGGAAAAAGAGTTGGTAGCTCTTGATCCGGCAAACAAACCACCGCTGGTAGCGGTGGTTTTTTTGTTTGCAAGCAGCAGATTACGCGCAGAAAAAAAGGATCTCAAGAAGATCCTTTGATCTTTTCTACGGGGTCTGACGCTCAGTGGAACGAAAACTCACGTTAAGGGATTTTGGTCATGAGATTATCAAAAAGGATCTTCACCTAGATCCTTTTAAATTAAAAATGAAGTTTTAAATCAATCTAAAGTATATATGAGTAAACTTGGTCTGACAGTTACCAATGCTTAATCAGTGAGGCACCTATCTCAGCGATCTGTCTATTTCGTTCATCCATAGTTGCCTGACTCCCCGTCGTGTAGATAACTACGATACGGGAGGGCTTACCATCTGGCCCCAGTGCTGCAATGATACCGCGAGACCCACGCTCACCGGCTCCAGATTTATCAGCAATAAACCAGCCAGCCGGAAGGGCCGAGCGCAGAAGTGGTCCTGCAACTTTATCCGCCTCCATCCAGTCTATTAATTGTTGCCGGGAAGCTAGAGTAAGTAGTTCGCCAGTTAATAGTTTGCGCAACGTTGTTGCCATTGCTACAGGCATCGTGGTGTCACGCTCGTCGTTTGGTATGGCTTCATTCAGCTCCGGTTCCCAACGATCAAGGCGAGTTACATGATCCCCCATGTTGTGCAAAAAAGCGGTTAGCTCCTTCGGTCCTCCGATCGTTGTCAGAAGTAAGTTGGCCGCAGTGTTATCACTCATGGTTATGGCAGCACTGCATAATTCTCTTACTGTCATGCCATCCGTAAGATGCTTTTCTGTGACTGGTGAGTACTCAACCAAGTCATTCTGAGAATAGTGTATGCGGCGACCGAGTTGCTCTTGCCCGGCGTCAATACGGGATAATACCGCGCCACATAGCAGAACTTTAAAAGTGCTCATCATTGGAAAACGTTCTTCGGGGCGAAAACTCTCAAGGATCTTACCGCTGTTGAGATCCAGTTCGATGTAACCCACTCGTGCACCCAACTGATCTTCAGCATCTTTTACTTTCACCAGCGTTTCTGGGTGAGCAAAAACAGGAAGGCAAAATGCCGCAAAAAAGGGAATAAGGGCGACACGGAAATGTTGAATACTCATACTCTTCCTTTTTCAATATTATTGAAGCATTTATCAGGGTTATTGTCTCATGAGCGGATACATATTTGAATGTATTTAGAAAAATAAACAAATAGGGGTTCCGCGCACATTTCCCCGAAAAGTGCCACCTGACGTCTAAGAAACCATTATTATCATGACATTAACCTATAAAAATAGGCGTTTCACGAGGCCCTTTCGTCTCGCGCGTTTCGGTGATGACGGTGAAAACCTCTGACACATGCAGCTCCCGGAGACGGTCACAGCTTGTCTGTAAGCGGATGCCGGGAGCAGACAAGCCCGTCAGGGCGCGTCAGCGGGTGTTGGCGGGTGTCGGGGCTGGCTTAACTATGCGGCATCAGAGCAGATTGTACTGAGAGTGCACCATATGCGGTGTGAAATACCGCACAGATGCGTAAGGAGAAAATACCGCATCAGGCGCCATTCGCCATTCAGGCTGCGCAACTGTTGGGAAGGGCGATCGGTGCGGGCCTCTTCGCTATTACGCCAGCTGGCGAAAGGGGGATGTGCTGCAAGGCGATTAAGTTGGGTAACGCCAGGGTTTTCCCAGTCACGACGTTGTAAAACGACGGCCAGTGCCAAGCTTTGTTTAAAAATATAACAAAATTGTGATCCCACAAAATGAAGTGGGGCAAAATCAAATAATTAATAGTGTCCGTAAACTTGTTGGTCTTCAACTTTTTGAGGAACACGTTGGACGGCAAATCCGTGACTATAACACAAGTTGATTTAATAATTTTAGCCAACACGTCGGGCTGCGTGTTTTTTGCCGACGCGTCTGTGTACACGTTGATTAACTGGTCGATTAAACTGTTGAAATAATTTAATTTTTGGTTCTTCTTTAAATCTGTGATGAAATTTTTTAAAATAACTTTAAATTCTTCATTGGTAAAAAATGCCACGTTTTGCAACTTGTGAGGGTCTAATATGAGGTCAAACTCAGTAGGAGTTTTATCCAAAAAAGAAAACATGATTACGTCTGTACACGAACGCGTATTAACGCAGAGTGCAAAGTATAAGAGGGTTAAAAAATATATTTTACGCACCATATACGCATCGGGTTGATATCGTTAATATGGATCAATTTGAACAGTTGATTAACGTGTCTCTGCTCAAGTCTTTGATCAAAACGCAAATCGACGAAAATGTGTCGGACAATATCAAGTCGATGAGCGAAAAACTAAAAAGGCTAGAATACGACAATCTCACAGACAGCGTTGAGATATACGGTATTCACGACAGCAGGCTGAATAATAAAAAAATTAGAAAC

